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ژنتیک است که یک بازوی بالقوه برای سیستم ترین مکانیسم اپیشناخته شده DNAمتیلاسیون  :مقدمه

های مختلف ریزمحیط مغزاستخوان )نظیر هایپوکسیک و سلولآنجاییکه وضعیت باشد. از کنترل بیان ژن می

گذارد، ما تاثیر می in-vitroو  in-vivoهای لوسمیک در های بنیادی مزانشیمی( در بیولوژی سلولسلول

بررسی  BCL2و  BAXهای ها را بر الگوی متیلاسیون پروموتر ژنMSCتصمیم گرفتیم که اثر هیپوکسی و 

 کنیم.

طی زمان های  COCl2ها و تیمار آن با MSCبا  MOLT-4هم کشتی سلول های  :مواد و روش ها 

انجام ها از طریق رنگ آمیزی با تریپان بلو و بوسیله لام نئوبار ساعت انجام شد. شمارش سلول 24و  12، 6

استفاده شده  MSPگرفت. جهت بررسی وضعیت متیلاسیون ناحیه پروموتر ژن های انتخاب شده از روش 

 است.

زمان صفر به ترتیب در شرایط  MOLT-4در سلول های  BCL2و  BAXپروموتر ژن های  یافته ها :

ها و قرارگیری تحت  MSCمتیلاسیون نسبی و آنمتیله کامل قرار داشتند. این شرایط پس از هم کشتی با 

 هایپوکسی تغییری نشان نداد.

دارد که این امر مستقل از  MOLT-4اثر مهاری بر تکثیر سلول های  COCl2تیمار با  نتیجه گیری :

 BAXدر واقع هیچ تاثیر محسوسی بر متیلاسیون پروموتر ژن های  MSCهایپوکسی میباشد. هایپوکسی و 

احتمالا مکانیسم  DNA، متیلاسیون COCl2و هایپوکسی ناشی از  MSCندارند. تحت تاثیر  BCL2و 

تنظیم بیان ها نمیباشد. در نهایت، ما هنوز فاصله زیادی تا درک مکانیسم دقیق ن ژناصلی در تنظیم بیان ای

 ژن داریم، اما این بررسی ها میتوانند دید جدیدی را برای مطالعات آینده در این زمینه برایمان فراهم آورند.


